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Containerisierbarkeit verfiigbarer Tools GM F

Rahmen
Untersuchung beim TMF-Deployment-Workshop am 17.01.2016 in Berlin

Einschlusskriterien
Produktkatalog der TMF

(damals) laufende DFG-Antrage

internationale Tools mit bekannter Nutzung bei TMF-Mitgliedern

Untersuchte Eigenschaften
Typ des Produkts, aktuelle Relevanz

Eignung zur Containerisierung

mogliche Synergien
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Typ der untersuchten Produkte GM F

Typ -
m Arbeitsmaterial

m Band der TMF-Schriftenreihe
= Beratung

= Bericht oder Gutachten

B [T-Infrastruktur } 46 Produkte

= Software naher untersucht

m Sonsfiges
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Deploymentrelevanz der IT-Produkte GM F

Deglo;mentrelevanz v

m Betrieb
® Dissemination

® nein
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Nicht containerisierbare IT-Produkte GM F

Lokal installierbare Software mit GUI

ARX
Quiz-Software

Innerhalb von anderer Software zu nutzende Pakete, Bibliotheken

Narrative-Skript fir Pharmakovigilanzsoftware
SAS-Makros fir klinische Studien
Report-Vorlagen fur Pharmakovigilanzsoftware
Software-Bibliothek zu Datenschutzkonzept A

Abgelehnte DFG-Antrage
tranSUSTAIN

Veraltete Produkte

PID-Service
Projektportal im Deutschen Biobanken-Register
Referenzimplementation Datenschutzkonzept A
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Zentral betriebene IT-Produkte ﬂM F

werden in einzelher Instanz zentral von TMF betrieben

daher keine Relevanz fiir Dissemination
Containerisierung ggf. fiir Betrieb denkbar

Produkte

Autorenportal zur Leitlinienentwicklung
Deutsches Biobanken-Register

Hosting fiir SAE-Software

Informed Consent - Online-Assistent

IRene-Tool — Interaktiv Rechtsgrundlagen erkunden
MetaReg
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Containerisierbare Produkte ﬂM F

m denkbar
= empfohlen

B existiert

= Umsetzung im Workshop
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Containerisierte Produkte ﬂM F

bereits Images verflugbar

Galaxy

MirthConnect

OpenClinica (im Workshop aktualisiert)

OpenMRS

REDCap (lizenzbedingt nur Dockerfile, im Workshop aktualisiert)
tranSMART (im Workshop aktualisiert)

XNAT

im Workshop + Folgetermin 06/2016 containerisiert

i2b2

Mainzelliste

Mainzer MDR (Bestandteil OSSE-Plattform)
Greifswalder MOSAIC-Plattform (EPIX, gPAS, glICS)
PID-Generator
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Containerisierbare Produkte ﬂM F

empfohlen

MAGIC

Mikrobiologische Primardatenbank
MOSAIC

Nationales Metadata Repository
OSSE

denkbar

Anonymisierungs-Tool

Greifswalder R-Paket zur Prifung der Datenqualitat

NLP-Analyse

Phase-II-Paket

Pseudonymisierungs-Software

RADAR

repliCheckSNP

R-Programmpaket zur flexiblen Anpassung von Mehrstufen-Designs fir GWAS
SDTM-Wandler

Werkzeuge Datenqualitat
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Vorstellung der Werkzeuge

T

i2b2: Informatics for Integrating Biology & the Bedside —
Abfrage und Analyse von Daten unterschiedlicher Quellen

Open Source Serveranwendung

}i2b2 Web Client +

2 srv.uk-erlangen.de/axel fwebclient_new

izb2 Query & Analysis Tool

Project: i2b2

User: i2b2 User

Find Patie

Datawarehouse zur Ablage von
Phenotypdaten

Ad-hoc Kohortenerstellung und
Export von Daten

Navigate Terms H Find Terms ‘

»
<))

]

© Rx sig

o [Alternative medicines - 0]
Anti-infectives - 78
Antihyperlipidemic agents - 7
1| Antineoplastics - 3
[Biologicals - 0]

- Cardiovascular agents - 19

1l Central nervous system agents - 78
Coagulation modifiers - 11

7 Gastrointestinal agents - 43
1 Hormones - 49

Immunologic agents - 3

L Micnan te A

I

[uer oo |

Query Name: | Hyperte-Antihyp@10:20:29

Temporal Constraint: \

Trea

Dates | Occurs > 0x |Exclude | | Dates | Occu

{711 Hypertensive disease - 40 || (73] Antihyper

https://hub.docker.com/r/tmfev/i2

2-w-

- V002 2@14:24:01 [3-19-2014] [akrueger] [PATIENTSET_350]

b2/

{3 Hyperte-Antihyp@10:20:29 [6-17-2013] [demo]
[#[& Hypertensive di@10:17:44 [6-17-2013] [demo]
{3 Hyper-Antih-Chemi@10:05:04 [6-17-2013] [demo]
[# Hyperte-Antihyp@10:04:16 [6-17-2013] [demo]
[3 Hypertensive di@10:02:05 [6-17-2013] [demo]
Ll F la. 1R.2A@M1N-A7-1R [R.14.2013] [damnl

=

R

8
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THUITIAD.uaiidiainiuLw UnN-clialigeiLuc |

Search

Patient

D

120
123
140
143
175
228
288
289

389
401
431

2608

Patientendaten ‘ Bioproben ‘

CSV Export
001 001 20. Sind Sie derzeit
Geschlecht erwerbstitig?

2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich  1-Volizeit

2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1 - Vollzeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Vollizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich  1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1 - Volizeit erwerbstatig
2-weiblich  1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1 - Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1- Volizeit erwerbstatig
2-weiblich  1-Volizeit erwerbstatig
2-weiblich 1-Vollzeit erwerbstatig

002 22. Weiche berufiic}

3 - Sonstige Selbstandig
PGH-Hitglied

5

5- Angestellte/r
5-Angestelltelr

3 - Sonstige Selbstandig
PGH-Hitglied

5-Angestelltelr
5- Angestellte/r
5-Angestellte/r
5 - Angestellte/r
5-Angestellte/r
5-Angestelltelr
5-Angestelitelr
4 - Beamter/ Beamtin, Ri
5- Angestelitelr
4 -Beamter/ Beamtin, Ri
1- Selbststandige/r Lanc
5- Angestellte/r

3-Sonstige Selbstandig
PGH-Hitglied
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Vorstellung der Werkzeuge

T

tranSMART - Abfrage und Analyse von Daten unterschiedlicher

Quellen

Open Source Serveranwendung
basierend auf i2b2

Datawarehouse zur Ablage von
Phenotyp- und NGS-Daten

Build in: u.a. Genexpressionsdaten,

SNP, VCF, mehr durch Community-

Erweiterungen

Ad-hoc Kohortenerstellung, Expor
und Analyse von Daten

t

Active Filters ard Bl

Navigate Terms

H ] Across Trials
#sam Compare Studies
=laaPublic Studies

i [J Autoimmune _Diseases, _Nishimoto_GSE1775
] @ Autoimmune _Diseases _O'Hanlon_GSE2406
=] E Breast Cancer. -_Desmedt_GSE7390 (198)

=23 Biomarker Data
=9 Affymetrix Human Genome U133A Arr|
XX Breast Tumor (198)
= Clinical Data

=1 Disease Free Survival (198)
:A._‘|c aaaaaa red (DFSCENS (198)
123 Disease Free Survival, days (DFSDA
@ ] Distant Metastasis Free Survival (198)
@ ] overall Survival (LQS)
H _JRisk Assessmen t (198)

=13 Subjects
# "1 Demoaraphics (1981

Advanced Workflow  SmartR

X.Overall.Survival. .days..SURVDAYS..

0.25

https://hub.docker.com/u /tmfevf

X.Age.

||
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AND | Exclude | X
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tranSMART Container-Losung

T

http://ip:8080/transmart

transmart-db-
manage

import tools

transmart-app

application

transmart-db-
data

databasedata

system

ComposedF-ile

port 5432

~a
transmart-db

databaseserver

\
tranSMARTApp
releasel6.1
Java
Tomcat >
R
Grails

/
~N

Dockerlmage postgres
Java

tMDatalLoader >
Postgresclient
Freie Studien
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hersicn: a2t

W k2 =

tranSMART Container-Losung

Lnooebs

Compose:
transmart-app -

http://ip:8080/transmart

application 14

Lo [m}

T~<_ port5432

()

~a
transmart-db

W k2 =

transmart-db-
data

transmart-db-
manage

Lnooebs

databasedata databaseserver

import tools

1

[nn]

| ST S Y Y S T e Y % T % ) % T % Y % T S

Ts)

services:
transmartdbdata:

build:
context: ../ /tr
dockerfile: Do

volumes:

- fopt/pg

transmartdb:
build:
context: ../ /tr
dockerfile: Do
environment:
— PGDATA:/opt/
- PDSTGREQ_PA&
ports:
- "5432:5432"
depends on:
— transmartdbda
volumes from:
— transmartdbda
transmartdbmanage :
build:
context: ../ tr
dockerfile: Do
depends on:
— transmartdb
link=:

- transmartdb:

system
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Vorstellung der Werkzeuge

TMF-PID-Generator — Erzeugung nichtsprechender

Identifikatoren

Pseudonymisierungstool zur
Erstellung von PID, SIC, Forschungs-
ID nach TMF-Datenschutzrichtlinien

Auffangen von Fehlern in IDAT

Einbindung in verschiedene
medizinische Forschungsszenarien
als eine zentrale Komponente des
ID-Managements®

https://hub.docker.com/r/tmfev/pi
dgen/

Proben- und
Datenquelle

[E 4

L85FD23S

PID

-
Patientenliste
~

al

Bes%ndsvergleich
Identitat, Ahnlichkeit

> @

Ausgabe Generierung
vorhandener geuer
D

PD 7
HIV Maier, Jupp -
‘“\ﬁ Maier, Jupp L85FD23S
MDAT  IDAT P\\%o{\x\‘ . ‘
=
gme\;%““% IDAT PID

* Aus: Prof. Dr. Klaus Pommerening, Dr. Murat Sariyar: ,,Der PID-Generator der TMF“ - TMF-Workshop , Tools

zum ID-Management in der klinischen Forschung”. Foliensatz Berlin, 24. September 2010
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Vorstellung der Werkzeuge

T(0;

OpenClinica — Freie Software fir Electronic Data Capture

Community und Enterprise
Serveranwendung

eCRFs, Rules/Checks
Audit trail, Role-based access
https://hub.docker.com/r/tmfev/op

enclinica/

NIC5-15 in Subjects with AD... (NCT01928420

OpenClinica

SR LU Home | Subject Matrix | Notes & Discrepandies | Study Auditlog |

Alerts & Messages  — 5 -
Welcome to NIC5-15 in Subjects with AD (A

Welcome to OpenClinica,

Data Manager. You last Notes & Discrepancies Assigned to Me: 0
logged in on 28-Aug-
2014.
Subject Enrollment By Site

Site | Enolled |Expected Enrollment _|Percentoge |l
Instructions - Site A 10 40 __25% 2
1f needed you may change Site/b 20 40 v
the study/site or request Site C 10 40 (
access to a new study with a - L
different role. Site D 12 40 __30%

Site € 13 40
Other Info =
Study: NIC5-15 in Sut Study Progress

evensatis g ortents Jperoisoe |

Start Date: 20-Aug-2013 scheduled 63 E

data entry started 42 E
End Date: 31-A it —

completed 54 "
e signed 35
Protocol Verification/IRB locked 5!
Appr: | Date: 12-Aug- 3
o skipped 2

stopped 0
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Vielen Dank fur lhre Aufmerksambkeit!
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