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Verfugbarkeit mikrobieller Ressourcen

*  mit umfassender Charakterisierung, Metadaten
* als Vergleichsmaterial
* zur Analyse von Ausbrilichen

Usui et al. 2015 Front Microbiol 5:513

Cooper & Shlaes (2011) Nature 472: 32

*  neue Wirkstoffproduzenten

* Alternativen zu Antibiotika

DSM 2325200
Wirt: DSM 23248
1.Isolat




Sind mikrobielle Ressourcen verfiuigbar?

Dezentrale Lagerung in Forschungslabors ist gemal Statistik
unzureichend

e von 20.200 Stammen (8 europaische Mikrobiol. Journale in 2008)
0.95% in offentlichen Sammlungen hinterlegt

 von 12.000 Stammen (2 Ausgaben J. Clin. Microbiol. 2009)
0.03% in offentlichen Sammlungen hinterlegt

 2/3 der Forscher kdbnnen Stamme nicht aus Herkunftslabor
beschaffen

e Auf Anfrage stellten 84% Wissenschaftler Stamme nicht zur
Verfligung (nach Publikation) oder gaben Verlust des Stamms an

e Veroffentlichungen mit Hinterlegung in Bioresourcenzentrum
werden durchschnittlich 220% ofter zitiert als vergleichbare Artikel



Sind mikrobielle Ressourcen verfugbar?
Beispiel Clostridium difficile 630

Wist J. (Wist et al., 1983)

;

Hachler H. (Hachler et al., 1987)

;

Mullany P. (Mullany et al., 1990)

Verlust 7.8 kb Plasmid
(Bacteriophagen-Gene)

;

Tn5397 (Tetracyclinresistenz) fehlt in
Hauptteil (85%) der Population von
C. difficile 630 (= DSM 27543 = NCTC
13307)

;

Bracegirdle P. (NCTC — 2006) u

DSMZ (2013)



Sind mikrobielle Ressourcen verfugbar?
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C. difficile 630
Sebaihiaetal., 2006

C. difficile 630
Riedelet al., 2015
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Verlust 7.8 kb Plasmid
(Bacteriophagen-Gene)

Tn5397 (Tetracyclinresistenz) fehlt in
Hauptteil (85%) der Population von
C. difficile 630 (= DSM 27543 = NCTC
13307)
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Sicherung und Qualitatskontrolle

1. Melting 2. Melting and separation

Capillary after filling Capillary empty, filled, sealed

Lagerung LN, AuBen @ 1.4 mm x 90 mm, Glasdicke 0.26 mm
hermetisch verschlossen ohne Dichtungen
fir obligat anaerobe Bakterien unter Gasstrom

Tindall 2007 Meth Mol Biol 368: 73-97



Sicherung und Qualitatskontrolle
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Sicherung und Qualitatskontrolle

27,000 Bakterienstamme 500 Archaeenstamme

200 Bacteriophagen 5000 Pilzstamme

9000 Pflanzenviren

nur flissig N,

nur gefriergetrocknet
beides

in situ




Sicherung und Qualitatskontrolle

100
—200

w300

P e I - 00

w800

DSM 1082  Bacifus subliils
DSM 4450  Bacilus subtilis
DSM 107 Baclilis subtili
DSM 5545  Bacifus sublilis
DSM 1089  Bacifus sublils
: DSM 4181 Baciilus subtilis
Hum | DSM 2108 Baciius subtilis

| | | DSM 5552 Baciils sublilis

1
|: l l | DSM 6881 Baciius sublilis

DSM 8563  Bacilus subtilis
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Sicherung und Qualitatskontrolle

Internationaler Qualitatsstandard DIN EN
1ISO 9001:2008 seit 2004

Internationaler Qualitatsstandard DIN EN
ISO 17025:2008 and ISO Guide 34 + 35
seit 2012

Internationale Richtlinie OECD Best
Practice Guidelines for BRCs seit 2011

Empfehlung Sicherung Guter
Wissenschaftlicher Praxis der Deutschen
Forschungsgemeinschaft seit 2013
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Volkswirtschaftlicher Wert mikrobieller Ressourcen

4% 9%

Isolierung 9,836 €
Hinterlegung 918 €

Total 10,754 € 53%

31%

®|solation - Personnel
¥ |solation - Equipment
Isolation - Consumables
® Deposit - Conservation
B Deposit - Identity / quality control

Overmann (2015) Syst. Appl. Microbiol. 38: 258-265

Bakterien in situ ohne volkswirtschaftlichen Wert (funkt. Redundanz, keine Endemismen)
erheblicher Wert durch zeitaufwandige Isolierung & Charakterisierung

Konservierung 4%, Langzeitlagerung 0.03% Gesamtwert- effiziente Werterhaltung

3.23 Euro pro Stamm und Jahr (Personal, Abschreibungen, Overheads)

Gebuhren 80 Euro << als tatsachlicher Wert



MRCs: langfristige, schnelle Verfugbarkeit

* kostenlose Hinterlegung

* umfassende molekulare/chemotaxonomische Authentifizierung
* regelmalige Qualitats- und Viabilitatstests

* DNA schwer kultivierbarer Stamme fiir molekulare Analysen

* Nachfolgestudien nach Verfligbarkeit neuer Methoden

* online Dokumentation und Bestellsystem

* professioneller und schneller Versand

* rechtlich abgesichert (RG2, CBD, ABS, Nagoya Protokoll)

e Portal fir Zugang zu internationalen Biobanken

e fiir ca. 3.000 Stamme min. 1 wiss. Kurator + 2 TAs

# Lagerung bei -80°C

e 1812,98 Euro fur 1000 Stamme im 1. Jahr (Personal,
Abschreibungen, overhead, Betriebskosten),
615,63 Euro pro nachfolgendem Jahr



Das Leibniz-Institut DSMZ
ein Mikrobiologisches Ressourcenzentrum

200 Beschaftigte

aus 7 mikrobiolog. + 3
neugegrundeten Sammlungen

Forschungsinfrastruktur
140 Publikationen/Jahr

Sequenzierzentrum (314 Genome
in 2015)

Referenzmaterial: 11.030
Publikationen/30 a mit DSMZ
Stammen, 63% aulierhalb
Systematik

http://www.dsmz.de



Das Leibniz-Institut DSMZ
ein Mikrobiologisches Ressourcenzentrum

57,000 items total

B Bacteria (23,113)
B Archaea (597)
H Fungi (2,785)

B human/animal cell lines (747)

M plant cell lines (774)
H plasmids (274)
H phages (291)
M plant viruses (662)
T antisera (726)
M genomic DNA (10,733)
¥ patent strains (8,340)

safe deposits (792)

DSMZ |
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MICROBIAL RESOURCE
RESEARCH INFRASTRUCTURE

Zugang zu Kulturen weltweit
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S6hngen et al. (2015) Nucleic Acids Res

Neue (Meta)datenbank BacDive

* BacDive Portal
e 292.947 taxon-assoziierte Metadaten fur 53,978 Stamme
* Neue Serverstruktur (384 cpu)

* Suchfunktionen (400 Datenfelder) e s s oveue e L s weTcomET

{( Browse strain by BacDive ID ))

Exclude text mining
H H H derived information
L4 Onllne Selt Aprll 2012 E Name and taxonomic classification oo
Bacteria Print strain view as
. ::;"": Proteobacteria
* http://bacdive.dsmz.d -
p . / / a C Ive . S Z . e Class: Deltaproteobacteria Download selection e
(e Myxococcales
Family: Polyangiaceae
Genus: Chondromyces
Species: Chondromyces crocatus
Full Scientific Name:  Chondromyces crocatus Berkeley and Curtis 1874
Strain Designation:  Cm c2
EJ Morphology and physiology
Multimedia content:
[Ref.: #18281)
Caption: [Ref - #18281] Cmc2, DSM 14606
License/Copyright: [Ref #18281] (C) Leibniz-Institut DSMZ-Deutsche von und Z GmbH
Intellectual property rights: [Ref - #18281) | Zentrum for hung GmbH
Multicellular complex forming ability: [Ref #18281]" yes
Multicellular complex name: [Ref #18281]" friting body

References

The Bacterial Diversity Meta-Database
Leibniz Institut DSMZ-Deutsche Sammiung von Mikroorganismen und Zellkulturen GmbH; Curators of the DSMZ; DSM

#5406 {4606

Reichenbach, H.: Collection description and documentation of myxobacteria by H. Reichenbach, HZI (formerly GBF),
#18281 Collection curr. located at the DSMZ. Leibniz Institut DSMZ-Deutsche Sammiung von Mikroorganismen und
Zellkulturen GmbH

* These References are textmined



Das DZIF Pathogen Repositorium .DZ|F
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* Priority group 1
(Balabanova, 2011)

targeted in DZIF
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Das DZIF Pathogen Repositorium DZIF
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Anzahl Stamme

2013 ! 2014 ! 2015 2016
Jahr

 pathogene Bakterien (4854 Stamme)

*  Multiresistente Stamme (51 ESBL, MRSA, VRE)

*  Standardpanel fiir Wirkstofftestung (15 Stamme)

*  Maus-Mikrobiom (107, incl. schwieriger Anaerobier), Schwein (23)
*  pulmonales Mikrobiome: Pseudomonas aeruginosa

. key strains MRSA, MRSE, Arthrobacter mysorens, Streptococcus suis
. key strains Serratia marcescens, Enterobacter sp., E.coli

0 Kooperation Charakterisierung/Genomsequenzierung neuer Isolate

* 4 Hinterlegungsoptionen: offentliche Sammlung, geschlossene DZIF
Sammlung, Sicherheitshinterlegung, Masseneinlagerung

DSMZ |
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HOME ABOUT US

Website Search |

Catalogue Microorganisms

Catalogue Human and
Animal Cell Lines

Catalogue Plant Cell Lines

Catalogue Plant Viruses
and Antisera

Member of

Leibniz Association

RESEARCH

Leibniz-Institut DSMZ-Deutsche Sammlung von Mikroorganismen und Zellkulturen GmbH
Leibniz Institute DSMZ-German Collection of Microorganisms and Cell Cultures
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SERVICES ~ SHOP

CONTACT  FAQ

BACTERIAL DIVERSITY CATALOGUES DEPOSIT SUPPORT

Catalogues

The DSMZ currently hosts approx. 20,000 microorganisms, over 600 plant viruses, more than
740 human and animal cell lines and 770 plant cell cultures all of which can be found and
ordered from our online catalogues.

SHOPPING CART &/

Please login!

New Accessions of the Open Collections:
Here you can find monthly new accessions in our ressources:
To Shopping Cart »

» New strains of bacteria, archaea and fungi »,
To Login/Logout »

« new human and animal cell lines »

* and new plant viruses >

20,000 cultures representing some 6,900 species and 1,400 genera in
total.

ar

Tertfikat seit 2000
2udit berbundtamie

¢ Therapeutic Phage Bank >

H and Animal Cell Lines: » The DSMZ cell lines collection
currently comprises more than 740 different immortalized cell cultures
of primate, rodent, amphibian, fish, and insect origin isolated from
numerous tissues as well as a number of hybridomas;

* continue to catalogue »

Plant Cell Lines: » The catalogue offers more than 700 different plant
cell lines from a broad taxonomic range of plants. The cultures were
derived from secondary metabolite containing plants, agronomic plants
and plants of importance for research.

‘DZIF



HOME ABOUT US RESEARCH

FAQ

[Wetsie ] _Search |

to product h2

Catalogue
Microorganisms

Catalogue Human and
Animal Cell Lines

Catalogue Plant Cell
Lines

Catalogue Plant Viruses
and Antisera

DZIF-Sammlung der
DSMZ
Literature

Member of

Leibniz Association

Catziog

BACTERIAL DIVERSITY CATALOGUES DEPOSIT SERVICES SHOP SUPPORT

DZIF- Sammlung der DSMZ

Das Leibniz-Institut DSMZ-Deutsc

he Sammiung von

zentrale Hi

Infektion;forschung

8 ig ist die ®
wemmese  DZIF
Zentrum fiir

Hier werden ierte fiir
die A in Wi haft und F Zur
Verfligung gestelit.

Die S g nimmt § it weiters

zur Hi g kostenfrai suf.

Ansprechpartnerin ist Dr. Birte Abt, Kuratorin der
DZIF-Sammlung, E-Mail: birte.abt@ dsmzde , Tel. +43
531 2616-372, Fax: +49 531 2616-418.

Die Sammlungen im Uberblick:

—

Pathogene

Die DSMZ verfiigt iiber eine umfangreiche Sammiung

von g i gan z.B. L

Chlamydien, Legionelien.

Aulerdem gibt 2= einige sehr gut chrakterisierts

Spezialsammiungen:

« Campylobacter jejuni und Campylobacter coli -
Campynet (CNET strain set)

* Clostndium difficile

Multiresistente Bakterien
Diz DSMZ bietet i
Bakterien an.

« ESBL (E. coli, Kibsiellz pneumonize subsp.

* MRSA (Staphyfococcus sursus subsp. sureus)

. Va y

Maus-Microbiota

Fiir die g i i Mikrobi ung sind
delle mit defini ienstd von

grofer Bedeutung.

In Kooperation mit der TU Miinchen stelit die DSMZ
eine Sammiung von Bakterien zur Verfiigung, die von
Dr. Thomas Clavel und Kollegen aus dem intestinalen
Trakt der Maus isoliert wurden. Die Sammiung findet
sich derzeit im Aufbau und wird kontinuierlich erweitert.

Aktuell sind schon einige Bakterienstimme der
folgenden Familien verfigbar: Bacteroidedacess,
L i Coniob i

Streptococccacese.

INFO-CENTER CONTACT

morint »

SHOPPING CART =/

To Shopping Cart
To Login/Logout

‘DZIF



Herausforderungen: Steigende Stammzahlen

Key strain - Konzept

e Referenz- und Teststamme (inkl. multiresistente Stamme)
 mikrobielle Pathogene mit sequenzierten Genomen

* Modellorganismen der DZIF TTUs und Tls

* |solate aus multizentrischen Studien

* Relevante outbreak-Stamme (Virulenz, Abundanz, Resistenzen)
* emerging pathogens

* RG 2 (RG 3 nur 7% der in DZIF untersuchten Arten)

DSMZ |
0 Leibniz-Institut ¢ DSMZ-Deutsche Sammlung von Mikroorganismen und Zellkulturen GmbH



Herausforderungen: Steigende Stammzahlen

Automatisierung
RFID Technologie



Danke fur die Aufmerksamkeit joerg.overmann@dsmz.de

www.dsmz.de
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